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Novembre 2018 - septembre 2019

Ce rapport présente les travaux du groupe ad hoc sur la sensibilité des espéces de poissons aux maladies listées par
I’OIE (désigné ci-aprés comme le groupe ad hoc) pendant la période s’étendant de novembre 2018 a septembre 2019.

La liste des participants ainsi que les termes de référence figurent respectivement aux_annexes Il et 111.

Pendant la période susmentionnée, le groupe ad hoc a travaillé par voie électronique et a appliqué I’approche en trois
étapes décrite a I’article 1.5.3. du chapitre 1.5. « Critéres d’inclusion dans la liste des espéeces sensibles a une infection
par un pathogéne spécifique » du Code aquatique afin d’évaluer la sensibilité des espéces a I’infection par le virus de la
septicémie hémorragique virale. Les critéres d’inclusion dans la liste des espéces sensibles sont décrits ci-apreés :

1) criteres permettant de déterminer si la voie de transmission correspond aux voies de transmission naturelle de
I’infection (tels que décrits a I’article 1.5.4.) ;

2) critéres permettant de déterminer si I’agent pathogene a été identifié de facon adéquate (tels que décrits a I’article
155);

3) criteres permettant de déterminer si les preuves de la présence de I’agent pathogéne suffisent pour conclure a
I’infection (tels que décrits a I’article 1.5.6.).

Etape 1 : critéres permettant de déterminer si la voie de transmission correspond aux voies de transmission
naturelles de I'infection (tels que décrits a I’article 1.5.4.)

Modalités de la transmission

N : Infection naturelle.
E : Infection par la mise en ceuvre de procédures expérimentales non invasives.
El : Infection par la mise en ceuvre de procédures expérimentales invasives.

Les références rapportant la mise en ceuvre de procédures expérimentales invasives comme voie de transmission n’ont
pas été utilisées comme preuve de I’infection (voir les criteres de I’article 1.5.4).

Etape 2: critéres permettant de déterminer si I'agent pathogéne a été identifié de facon adéquate (tels que décrits
a I'article 1.5.5)

Dans les publications plus anciennes, I’identification précise de I’agent pathogene n’a pas toujours pu étre établie en
raison de la moindre disponibilité, a I’époque, des techniques de séquencage moléculaire. Dans ces circonstances, le
groupe ad hoc a décidé de recourir a une approche privilégiant le poids de la preuve, en combinant les données
recueillies a partir d’études jugées pertinentes pour I’évaluation de la sensibilité.

1 Note : les points de vue et opinions exprimés dans le rapport du présent groupe ad hoc traduisent I'opinion des experts qui I'ont
rédigé et ne refletent pas nécessairement une prise de position de I'OIE. Ce rapport doit étre lu parallélement au rapport de la
réunion de septembre 2020 de la Commission des normes sanitaires pour les animaux aquatiques, car il intégre les considérations
et observations émanant de ladite Commission. |l est disponible en cliguant sur le lien suivant
https://www.oie.int/fr/normes/commissions-specialisees-et-groupes-de-travail-ad-hoc/commission-des-animaux-aquatigues-et-

rapports/overview/
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Etape 3 : critéres permettant de déterminer si les preuves de la présence de I'agent pathogéne suffisent pour
conclure a I'infection (tels que décrits a I’article 1.5.6)

Des preuves de I’infection par I’agent pathogéne chez les espéces hotes suspectées d’étre sensibles ont été établies,
conformément aux criteres A a D figurant a I’article 1.5.6. Les éléments de preuve permettant de satisfaire au seul
critere A étaient suffisantes pour conclure a I’infection. En I’absence d’éléments permettant de satisfaire au critére A,
au moins deux des critéres B, C et D devaient étre satisfaits pour conclure a I’infection.

A. l'agent pathogéne se multiplie dans I'hote, ou des stades de développement de I'agent pathogene sont présents dans

ou sur I'hote ;

B. une forme viable de l'agent pathogéne a été isolée chez les espéces sensibles proposées, ou son infectiosité a été
démontrée lors de la transmission & des individus naifs ;

il y a des madifications cliniques ou pathologiques associées a l'infection ;

D. lalocalisation spécifique de I'agent pathogéne est constatée dans les tissus cibles attendus.

Tableau 1. Criteres permettant de déterminer la sensibilité au virus de la septicémie hémorragique virale

A: Réplication B: Viabilité ou C: Madifications cliniques ou pathologiques D: Localisation
infectiosité de I'agent
pathogéne dans
les tissus
Le titrage séquentiel du virus Isolement du La survenue des signes cliniques suivants doit orienter Le virus est isolé
met en éVid?”Ce ) virus des I'examen clinique vers la recherche de la septicémie Qes organes
laugmentation des titres organes hémorragique virale: une apparition rapide des mortalités, une | Nte€rnes
viraux dans les organes internes sur léthargie, une mélanose, une exophtalmie, une anémie (paleur
internes (>10° TCIDso/g) culture cellulaire . . S s )
des branchies), des hémorragies a la base des nageoires, au ou

ou

Microscopie en transmission
(MET)

ou
Immunohistochimie

ou

Détection du produit de la
réplication virale

ou

Réalisation d'un
passage dans
une espéece
héte sensible

niveau des branchies, des yeux et de la peau, des
hémorragies pétéchiales dans les muscles, un comportement
natatoire anormal (le poisson nage en spirale ou se frotte) et
une distension abdominale résultant de la formation d’un
cedéme dans la cavité péritonéale (source : le Manuel
aquatique)*

Observations a I'examen microscopigue

Le rein et le foie sont les principales cibles du virus ; I'examen
histologique des échantillons tissulaires prélevés sur des
poissons malades révéle une dégénérescence et une nécrose
des tissus hématopoiétiques rénaux (et spléniques) ainsi
gu’une dégénérescence et une nécrose focale hépatique.
L'examen d’échantillons de muscle squelettique peut mettre en
évidence la présence de nombreux foyers d’hématies sans
que les fibres musculaires ne présentent de lésions.

Résultat positif
de la RT-PCR
réalisée sur les
organes internes

* Les diverses especes sensibles peuvent ne présenter qu’une partie des signes cliniques répertoriés

Identification de I’agent pathogéne, le virus de la septicémie hémorragique virale :

L’isolement de I’agent pathogene est réalisé sur des lignées cellulaires BF-2, EPC, FHM ou CHSE. Le résultat de la
culture cellulaire est confirmé par des tests immunologiques ou moléculaires. Parmi les tests immunologiques figurent
la neutralisation du virus, I’'lFAT ou I’ELISA. Parmi les techniques moléculaires employées figurent la RT-PCR, les
sondes ADN, le séquencage. Il est également possible de réaliser une RT-PCR directement sur les tissus infectés.

Démonstration de la satisfaction aux critéres de I’étape 3

O: La satisfaction au critére a été démontrée.

N: Lasatisfaction au critére n’a pas été démontrée ou n’a pas été évaluée.

ND : La satisfaction au critére n’a pas été déterminée.
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Catégories de résultats utilisées par le groupe ad hoc lors de I’évaluation de la sensibilité des especes :

1. | Le groupe ad hoc a proposé d’inclure, dans I’article 10.10.2. du chapitre 10.10. «Infection par le virus de la septicémie
hémorragique virale» du Code aquatique ainsi que dans la section 2.2.1. du chapitre 2.3.10. «Viral haemorrhagic
septicaemia» (VHSV) du Manuel aquatique, les espéces ayant été évaluées comme étant sensibles (conformément a I’article
15.7)

2. | Le groupe ad hoc a proposé d’inclure, dans le nouveau paragraphe 2.2.2 «Species with incomplete evidence for
susceptibility» du chapitre 2.3.10. «Viral haemorrhagic septicaemia» (VHSV) du Manuel aquatique, les especes pour
lesquelles les preuves permettant de démontrer la sensibilité ont été jugées insuffisantes (conformément a I’article 1.5.8. du
Code aquatique).

3. | Le groupe ad hoc n’a pas proposé d’inclure, que ce soit dans le Code aquatique ou dans le Manuel aquatique, les espéces
pour lesquelles la satisfaction des critéres n’a pas été démontrée. Toutefois, les espéces pour lesquelles un résultat positif de
PCR spécifique de I’agent pathogéne a été rapporté ont été incluses dans un paragraphe distinct de la section 2.2.2.
«Species with incomplete evidence for susceptibility» du chapitre 2.3.10. «Viral haemorrhagic septicaemia» (VHSV) du
Manuel aquatique.

4. | L’absence de sensibilité de I’espéce a I’infection a été démontrée. Par conséquent, le groupe ad hoc n’a pas proposé de
I’inclure, que ce soit dans le Code aquatique ou dans le Manuel aquatique.

Le groupe ad hoc a recommandé d’inclure la liste des espéces d’invertébrés et de tortues dans le tableau 2 de la section
2.2.6. « Vecteurs » du chapitre 2.3.10. « Viral haemorrhagic septicaemia» (VSHV) du Manuel aquatique. Ces espéces
ont été considérées comme des vecteurs impliqués dans la transmission de I’infection par le virus de la septicémie
hémorragique virale plutdt que comme des espéces réellement sensibles. En effet, il s’est avéré difficile de mettre en
évidence la réplication virale chez les espéces d’invertébrés et de tortues.

Pour une espéce hote donnée, lorsque les preuves rapportées dans la littérature scientifique s’avéraient contradictoires
ou que les résultats des évaluations divergeaient (par exemple, obtention de catégories de résultats comprises entre 1 et
3), le groupe ad hoc a alors justifié le résultat final figurant dans I’annexe correspondante par un texte explicatif.

Le groupe ad hoc a considéré que, dans le cas ou le classement de I’espéce dans la catégorie n°1 ne reposait que sur une
seule étude, ce résultat devait étre corroboré par des éléments de preuve additionnels, notamment :

1) par des d’éléments corroboratifs internes a I’étude publiée. Les éléments de preuve multiples devaient alors étre
présentés au sein d’une seule et méme publication. Leur obtention pouvait avoir été réalisée i) dans le cadre d’une
campagne de recherches au cours de laquelle les poissons présentant un résultat positif étaient collectés a divers
dates et dans différents lieux ou ii) lors d’une étude expérimentale au cours de laquelle étaient testés plusieurs
isolats viraux et différentes voies d’exposition (par exemple, par balnéation et par cohabitation). Dans ces deux
exemples, en partant du principe que les travaux de recherche reposaient sur un fondement scientifique solide,
I’espéce était classée dans la catégorie de résultats n°1 sur la base d’une seule publication dans une revue a comité
de lecture.

2) par des éléments corroboratifs externes. Les preuves additionnelles devaient alors étre obtenues a partir d’autres
publications ou d’autres sources. Par exemple, il pouvait s’agir de données recueillies sur un site internet
gouvernemental, d’une publication distincte permettant de classer I’espéce dans les catégories de résultats n°2 ou
n°1, ou de preuves sur lesquelles se fondaient les avis d’experts (par exemple la source d’une lignée cellulaire
permissive ou les registres d’un laboratoire de référence).

L’évaluation détaillée réalisée par le groupe ad hoc pour I’infection par le virus de la septicémie hémorragique virale est
présentée en annexe |.
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Annexe |

EVALUATION DE LA SENSIBILITE DES HOTES A L’INFECTION PAR LE VIRUS DE LA SEPTICEMIE HEMORRAGIQUE VIRALE

Le tableau 2 présente les résultats de I’évaluation de la sensibilité des hétes a I’infection par le virus de la septicémie hémorragique virale.

Tableau 2. Résultats de I’évaluation de la sensibilité de I’héte a I’infection par le virus de la septicémie hémorragique virale

Nom vernaculaire Genre Espece Génotype Etape 1 : Etape 2: Etape 3 : Catégorie Références
Voie de Identification de Preuve de l'infection de résultat
transmission I’agent pathogene
A | B | c |D
Catégorie 1
Isolement du virus .
. ' Faisal, 2012;
Alose noyer Dorosoma cepedianum IVb N BT—PCR, ND (0] (@) (@) 1 USGS/NACSE database
séquengage
_ Isolement du virus, . .
MOI’L’le (= Morue de Gadus morhua N culture cellulaire, ND (0] O O 1 Smail, 2000; Skall et al.,
I’Atlantique) 2005
ELISA
Hareng de Culture cellulaire Dixon etal,, 1997;
I Atlantique Clupea harengus Ib, I N ELISA, RT-PCR ND (0] N (0] 1 Moqensen et al.,, 1999;
King et al., 2001a
Culture cellulaire, . .
S’aumo_n de Salmo salar la, Ib, II, 1l N, E ELISA, RT-PCR, o o o o 1 King et al., 2001b; Lovy
I'’Atlantique IVa IHC etal, 2013
Culture cellulaire,
Uranoscope Uranoscopus scaber le N ELISA, PCR ND (0] N O 1 Ogut & Altuntas, 2014
Isolement du virus, .
Vieille Labrus bergylta m N ELISA, RT-PCR, no | o | oo 1 Hall et a'(;l zgtié'v'“”ro et
séquencage B
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Annexe | (suite)

Nom vernaculaire Genre Espece Génotype Etape 1 : Etape 2: Etape 3 : Catégorie Références
Voie de Identification de Preuve de I'infection de résultat
transmission I’agent pathogene
A B C D
Isolement du virus, Isshiki et al., 2001,
Cardeau hirame Paralichthys olivaceus IVa N PCR, culture ND (0] ND O 1 Takano et al., 2000 and
cellulaire 2001
. . . . Isolement du virus, Faisal, 2012;
Marigane noire Pomoxis nigromaculatus IVb N PCR, séquencage ND (0] ND O 1 USGS/NACSE database
Merlan bleu . - Culture cellulaire, Mortensen et al., 1999;
(= poutassou) Micromesistius poutassou 1o, 1 N ELISA, PCR N © N o ! Brudeseth et al., 2002
Isolement du virus Al-Hussinee et al., 2011,
Crapet arlequin Lepomis macrochirus IV, IVb N ’ (0] o (0] (0] 1 Department of Wisconsin
RT-PCR, IHC
Natural Resources, 2007
Isolement du virus Frattini, 2011,
[Bluntnose minoow] Pimephales notatus IVb N ' ND (0] N (@) 1 Department of Wisconsin
RT-PCR
Natural Resources, 2007
Poisson-chat brun Isolement du virus, Faisal et al., 2012;
(= ictalure; Ictalurus nebulosus IVb N RT-PCR, ND (0] N (@) 1
= barbotte) séquencage USGS/NACSE database
Truite d’Europe .
(=truite de mer; Salmo trutta la, Ib N Isolement du virus ND (0] (@) N 1 Ogut & Altunas, 2011,
L Jergensen, 1980
= truite brune)
Culture cellulaire, Faisal et al., 2012;
Saumon royal Oncorhynchus tshawytscha IVa, IVb N séquencage ND (0] ND (0] 1 Garver et al,, 2013
Culture cellulaire, . .
Saumon coho Oncorhynchus kisutch IVa N neutralisation, ND (0] N (@) 1 Winton et fdl" 1989;
. Meyers & Winton, 1995
immunotransfert
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Annexe | (suite)

Nom vernaculaire Genre Espece Génotype Etape 1 : Etape 2 : Etape 3 : Catégorie Références
Voie de Identification de Preuve de I'infection de résultat
transmission I’agent pathogene
A B
Limande Limanda limanda Ib N CultuEL?gl’lAulawe, ND (0] 1 Skall et al., 2005
Isolement du virus,
Corégone lavaret Coregonus lavaretus la N/E ELISA, cglture ND (0] (@) 1 Meier etal., 1986; Skall
cellulaire, et al., 2004
neutralisation
Isolement du virus, )
Crénilabre mélops Symphodus melops I N ELISA, RT-PCR, ND o | o 1 Hall et a'é'l thzl'sM“”ro et
séquencage B
Isolement du virus, .
Vieille coquette Labrus mixtus m N ELISA, RT-PCR, ND | O | O 1 Hall et a'é'l ZZJéi,SMunro et
séquencage B
Mené émeraude Notropis atherinoides IVb N Cultur(le:g;”ulalre, ND (0] (0] 1 Boonthai et al., 2018
Eulakane Thaleichthys pacificus IVa N Cultlg?r_(;eglélalre, ND (0] N 1 Hedrick et al., 2003
. . . Culture cellulaire,
Anchois Engraulis encrasicolus le N ELISA, PCR ND (0] N 1 Ogut & Altuntas, 2014
Flet (= flet d’Europe) Platichthys flesus Ib N Cultu:EeL(TgHAulawe, ND (0] N 1 Skall et al., 2005
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Annexe | (suite)

Nom vernaculaire Genre Espece Génotype Etape 1 : Etape 2 : Etape 3 : Catégorie Références
Voie de Identification de Preuve de I'infection de résultat
transmission I’agent pathogene
A B C D
Culture cellulaire
. ! Skall et al., 2005;
Plie d'Europe Pleuronectes platessa 1} N ] ELISA, ND O N O 1 Wallace et al., 2015
séquengage
Culture cellulaire, Mortensen et al., 1999;
Sprat Sprattus sprattus Ib N ELISA, PCR N (0] N O 1 Skall et al., 2005
Vairon a grosse téte Isolement du virus
(= méné a grosse téte Pimephales promelas IVb E ' (0] O (0] (0] 1 Al-Hussinee et al., 2010
RT-PCR, IHC
du Nord)
Isolement du virus Lumsden et al., 2007; Al-
Malachigan Aplodinotus grunniens IVb N ' (@) (0] (@) (0] 1 Hussinee & Lumsden,
RT-PCR, IHC
2011
Isolement du virus, .
Rouquié Ctenolabrus rupestris I N/E ELISA, RT-PCR, o o| o] o 1 Munro et al 2015,
. Matejusova et al., 2016
séquengage
Ombre commun Thymallus thymallus N/E Cultur_e cgllulalre, ND @) o ND 1 Meier & Wahli, 1988
neutralisation, IFAT
: Weeks et al., 2011,
Cisco de lac Coregonus artedi IVb N/E CPUICt;';e gellulawe, O (0] O 0] 1
sequence USGS/NACSE database
Omble du Canada . .
(= touladi; Salvelinus namaycush la, IVa, IVb N/E Isole[‘nent du virus, ND (0] O 0] 1 Dorson et al, 1991,
o séguencage USGS/NACSE database
= truite du lac)
Isolement du virus .
. . ’ Faisal, 2012;
Corégone de lac Coregonus clupeaformis IVb N BT-PCR, ND @) o @) 1 USGS/NACSE database
séquencgage
Blackbass a grande Isolement du virus, Faisal. 2012:
bouche (= perche Micropterus salmoides IVb N/E BT-PCR, ND O ND o] 1 Throckmorton et al., 2017
truitée) séquencgage
Isolement du virus, -
Lompe Cyclopterus lumpus Ivd NIE RT-PCR, 0 o| o| o 1 G“am””ggigmr etal,
séquencage
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Annexe | (suite)

Nom vernaculaire Genre Espece Génotype Etape 1 : Etape 2 : Etape 3 : Catégorie Références
Voie de Identification de Preuve de l'infection de résultat
transmission I'agent pathogéne
A B C
Truite marbrée Salmo marmoratus la E CultursTtﬁllcull_\:a\ ire et ND (0] 1 Pascoli et al., 2015
Chinchard a queue . Culture cellulaire,
jaune Trachurus mediterraneus le N ELISA, RT-PCR ND (0] N 1 Ogut & Altuntas, 2014
Identification du
Choquemort Fundulus heteroclitus IVc N Vm,JS’ RT-PCR, ND (0] O 1 Gagne et al., 2007
séquengage,
séroneutralisation
Isolement du virus, Al-Hussinee & .Lumsden,
Maskinongé Esox masquinongy IVb N/E RT-PCR, IHC, o o | o 1 2011
culture cellulaire Kim & Faisal, 2012
Isolement du virus,
Brochet du Nord Esox lucius IVb N RT-PCR, ND | O | o 1 Faisal, 2012
(= brochet) .
séquencgage
. . " Culture cellulaire, Mortensen et al., 1999;
Tacaud norvégien Trisopterus esmarkii I, Ib N ELISA, PCR N O N 1 King et al., 2001a
Maquereau_gspagnol Scomber japonicus IVa N Culture cellulaire, ND (0] N 1 Hedrick et al., 2003
du Pacifique PCR
Neutralisation, Meyers et al., 1992;
Morue du Pacifique Gadus macrocephalus IVa N immunotransfert,so ND (0] N 1
nde ADN Meyers & Winton, 1995
o " . Culture cellulaire Meyers et al., 1993;
Hareng du Pacifique Clupea pallasii pallasii Va N neutralisation N (0] (@) 1 Meyers et al., 1994
Lancon du Pacifique Ammodytes hexapterus IVa N/E Culture cellulaire O (0] O 1 Kocan et al., 2001
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Annexe | (suite)

Nom vernaculaire Genre Espece Génotype Etape 1 : Etape 2 : Etape 3 : Catégorie Références
Voie de Identification de Preuve de I'infection de résultat
transmission I’agent pathogene
A B
Sardine européenne . . Culture cellulaire,
(= sardine commune) Sardina pilchardus ND N ELISA, PCR ND (0] 1 Ogut & Altuntas, 2014
. . Culture cellulaire,
Alose de la mer Noire Alosa immaculata le N ELISA, PCR ND (0] N 1 Ogut & Altuntas, 2014
Perche-soleil Lepomis gibbosus IVb N CUItUET(iSICuE”e et ND (0] N 1 Cornwell et al., 2015
. . . Isolement du virus,
Truite arc-en-ciel Oncorhynchus mykiss la-e, Ill, IVb E RT-PCR, IHC (0] o (0] 1 Dale et al., 2009
Hybrides de truite-
arc-en-ciel X saumon Oncorhynchus mykiss la E Culture cellulaire O (0] (@) 1 Ord et al., 1976
coho
Rouget de vase Culture cellulaire
(= rouget barbet de Mullus barbatus le N ELISA, PCR ND (0] N 1 Ogut & Altuntas, 2014
vase)
Isolement du virus,
Lamproie de riviére Lampetra fluviatilis 1] N RT-PCR, ND (0] N 1 Gadd et al., 2010
séquencage
Crapet de roche Ambloplites rupestris IVb N Cultlgfer_(;eclllélalre, ND (0] N 1 Cornwell et al., 2015
Isolement du virus, .
Centrolabre Centrolabrus exoletus 1 N ELISA,RTPCR, | ND | o | O 1 Hall et a'é'l ZZJéi,SMunro et
séquencage B
Gobie a taches noires . Culture cellulaire,
(= gobie rond) Neogobius melanostomus IVb N RT-PCR ND (0] O 1 Groocock et al., 2007
Gobie des sables Pomatoschistus minutus Ib N CulturéeLclgl’kjlalre, ND (0] N 1 Skall et al., 2005a
- . Culture cellulaire, Lopez-Vazquez et al.,
Sole du Sénégal Solea senegalensis 1} N ELISA et PCR ND (0] (0] 1 2011

10
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Annexe | (suite)

Nom vernaculaire Genre Espece Génotype Etape 1 : Etape 2 : Etape 3 : Catégorie Références
Voie de Identification de Preuve de I'infection de résultat
transmission I’agent pathogene
A B C
[Shiner perch] Cymatogaster aggregata IVa N Neutlrle;IAs?tlon, ND (0] (@) 1 Meyers & Winton, 1995
Achigan a petite Isolement du virus
bouche (= black-bass Micropterus dolomieu IVb N ' (@) O (@) 1 Al-Hussinee et al., 2011
N . RT-PCR, IHC
a petite bouche)
Pilchard sud- . Culture cellulaire, Traxler et al., 1999;
ameéricain Sardinops sagax Va N/E PCR ND o o 1 Hedrick et al., 2003
Queue a tache noire Notropis hudsonius IVb N/IP Isolemept du virus, ND (0] N 1 Faisal, 2012
PCR, séquencage
Isolement du virus,
Apan " RT-PCR,
Bar d’Amérique Morone saxatilis Vb, IVc N . ND O N 1 Gagne et al., 2007
séquengage,
séroneutralisation
. . . Culture cellulaire,
Raie bouclée Raja clavata le N ELISA, PCR ND (0] N 1 Ogut & Altuntas, 2014
. . Culture cellulaire,
Motelle commune Gaidropsarus vulgaris le N ELISA, PCR ND (0] N 1 Ogut & Altuntas, 2014
Ve Isolement du virus,
,Eplnoch_e atrois Gasterosteus aculeatus N ,RT_PCR’ ND (0] O 1 Gagne et al., 2007
épines (= arselet) séquencage,
séroneutralisation
Turbot Psetta maxima Ib, 1l N Culture cellulaire, o 0 o 1 King et al., 2001b; Snow

ELISA, PCR

& Smail, 1999
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Nom vernaculaire Genre Espece Génotype Etape 1 : Etape 2 : Etape 3 : Catégorie Références
Voie de Identification de Preuve de I'infection de résultat
transmission I’agent pathogene
A B C D
Sandre américain Sander vitreum IVb N Isolemept du virus, ND (0] 1 Faisal, 2012
PCR, séquencage
Isolement du virus, Bain et al., 2010;
Bar blanc Morone chrysops IVb N séquencage ND (0] ND (@) 1 USGS/NACSE database
, - . gRT-PCR, culture Bain et al., 2010;
Bar blanc d’Amérique Morone americana IVb N cellulaire N (0] N (@) 1 USGS/NACSE database
. Culture cellulaire,
Merlan Merlangius merlangus le N ELISA, PCR NR (0] N (@) 1 Ogut & Altuntas, 2014
Pe_rche cangdlenne Perca flavescens Vb N Isolement du virus, ND (0] (@) O 1 Olson et al., 2013
(= perche jaune) gqRT-PCR
Poisson zébre Danio rerio IVa E Isolement du virus, ND (0] O O 1 Novoa et al., 2006
RT-PCR
Catégorie 2
Lieu d’Alaska Theragra chalcogramma IVa N Culturit(::eRHulalre, ND (0] (@] (@] 2 Meyers et al., 1999
Gaspareau Alosa pseudoharengus IVb N RT-PCR ND N N (0] 2 Cornwell et al., 2015
Omble chevalier Salvelinus alpinus la N Isqlement du N (0] N (@) 2 Knuesel et al., 2003
virus, IFAT
Hoplobrotula armata v N PCR ND N N O 2 Lee et al., 2007
Flétan (= flétan de . . Culture cellulaire,
r Adantique) Hippoglossus hippoglossus ] E ELISA ND (0] (@) (@) 2 Bowden et al., 2003
Fondule barré Fundulus diaphanus IVb N qRT;ZﬁS;ﬁglture N N N (@) 2 Bain et al., 2010
Culture cellulaire,
Rascasse brune Scorpaena porcus le ELISA, PCR ND N O 2 Ogut & Altuntas, 2014
[Black scorpion fish] Glyptocephalus stelleri IVa PCR ND N (0] 2 Lee et al., 2007

12

Groupe ad hoc sur la sensibilité des espéces de poissons aux maladies listées par I'OIE /novembre 2018 - septembre 2019




Annexe | (suite)

Nom vernaculaire Genre Espece Génotype Etape 1 : Etape 2 : Etape 3 : Catégorie Références
Voie de Identification de Preuve de l'infection de résultat
transmission I'agent pathogéne
A B
Saumon de fontaine Salvelinus fontinalis le E Isolement du virus, ND (0] N 2 Ogut & Altunas, 2011
(= omble de fontaine) ELISA 9 '
Lotte de riviere Lota lota Vb N Cultl’Jre cellulaire, ND o ND o 2 Department of Wisconsin
séguencage Natural Resources, 2007
Barbue d'Amerique Ictalurus punctatus IVb Culture cellulaire, ND o 2 USGS/NACSE database
(= poisson chat) séquencage
Roussette nuageuse Scyliorhinus torazame v N PCR ND N N O 2 Lee et al., 2007
[Cubed snailfish] Liparis tessellatus v N PCR ND N N O 2 Lee et al., 2007
Anguille d'Europe Isolement du virus N
(= anguille Anguilla anguilla ] N g ' ND O ND 2 Jorgensen et al., 1994
. neutralisation D
européenne)
_Bar (= Loup;; Dicentrarchus labrax le Culture cellulaire, ND (0] 2 Ogut & Altuntas 2014
= Bar commun) ELISA
Ouitouche Semotilus corporalis IVb RT-PCR ND (0] 2 Cornwell et al., 2015
Mulet a grosse téte Mugil cephalus IVa PCR ND o 2 Lee et al., 2007
(= mulet cabot)
Motelle a quatre N Culture cellulaire,
barbillons Enchelyopus cimbrius Ib N ELISA ND o} N o 2 Mortensen et al., 1999
. Culture cellulaire,
Orphie Belone belone le ELISA, PCR ND o 2 Ogut & Altuntas, 2014
Mené jaune Notemigonus crysoleucas IVb RT-PCR ND N (0] 2 Cornwell et al., 2015
Culture cellulaire,
Grondin gris Eutrigla gurnardus ] N ELISA, ND (0] N (@) 2 Wallace et al., 2015
séquencage
Sériole couronnée Seriola dumerili IVa N PCR,_cuIture ND (0] (0] (0] 2 OIE, 2013
cellulaire, IFAT
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Nom vernaculaire Genre Espece Génotype Etape 1 : Etape 2 : Etape 3 : Catégorie Références
Voie de Identification de Preuve de I'infection de résultat
transmission I'agent pathogéne
A B
. . . . . . Culture cellulaire,
Flétan noir Reinhardtius hippoglossoides 1l N IFAT, RT-PCR ND (0] O 2 Dopazo et al., 2002
- A ) Culture cellulaire, .
Eglefin (= &non) Melanogrammus aeglefinus ] IFAT, ELISA ND N 2 Smail, 2000
[1zu scorpionfish] Scorpaena izensis v PCR ND N 2 Lee et al., 2007
[Japanese fluvial Cottus pollux IVb RT-PCR, culture ND o | o 2 lto & Olesen, 2013
sculpin] cellulaire
RT-PCR and cell
Médaka Oryzias latipes IVb E culture RT-PCR, ND (0] (0] (0] 2 Ito & Olesen, 2013
culture cellulaire
Poisson-sabre Trichiurus lepturus IVa N PCR ND N N | O 2 Lee et al., 2007
commun
Lesser Argentine Argentina sphyraena Ib N Cell (;l:%usc,:ELISA N Y N Y 2 Mortensen et al., 1999
. . Ref. strain Wi-Sik Kim et al., 2013
Marine medaka Oryzias dancena IVa E FY0esu05 ND Y Y ND 2 (Marine medaka)
North Pacific hake Merluccius productus IVa N Cell cultgre .and N Y Y Y 2 Meyers et al., 1999
neutralisation
. . Virus isolation, cell .
Poor cod Trisopterus minutus 1} N culture and ELISA ND Y ND Y 2 King et al., 2001a
Rainbow trout X Oncorhynchus X . . Ref strains (07-71,
arctic charr hybrids Salvelinus mykiss X alpinus la E 34-86, 23-75) ND Y Y Y 2 Dorson etal., 1991
Rainbow trout X lake Oncorhynchus X mykiss X Ref strains (07-71,
trout hybrids Salvelinus namaycush la E 34-86, 23-75) ND ND Y ND 2 Dorson et al.,, 1991
Rainbow trout X Oncorhynchus X . Ref strains (07-71,
brown trout hybrids Salmo mykiss X trutta la E 34-86, 23-75) ND N Y N 2 Dorson et al., 1991
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Nom vernaculaire Genre Espece Génotype Etape 1 : Etape 2 : Etape 3 : Catégorie Références
Voie de Identification de Preuve de I'infection de résultat
transmission I’agent pathogene
A B
Lancon du Pacifique Ammodytes personatus Ib N CulturEeL(Tgl’lAulawe, ND (0] 2 Skall et al., 2005
Chevalier rouge Isolement du virus,
_ g Moxostoma macrolepidotum IVb E RT-PCR, ND @) o 2 Bowser, 2009
(= suceur rouge) .
séquencgage
Aileron argenté Pampus argenteus \Y N PCR ND N N 2 Lee et al., 2007
Chevalier blanc Isolement du virus,
Moxostoma anisurum Vb N RT-PCR, ND (0] (@) 2 Faisal, 2012
(= suceur blanc) .
séquengage
. . RT-PCR,
Merlan argenté Gadiculus argenteus Ib N . ND N N 2 Sandlund, et al., 2014
séquengage
Mulet a grosse téte . Isolement du virus, .
(= mulet cabot) Mugil cephalus IVa N PCR ND O ND 2 Kim & Park, 2004
Eperlan du Pacifique Hypomesus pretiosus ND N/E Cultlg_e}_cl::e(lzlgawe, ND O (0] 2 Hedrick et al., 2003
Hybrides de Esox
masquinongy X'Iucms Esox Iumu; X E. Vb N Culture cellulaire, ND 0 N 2 Getchell et al., 2013
ou de Esox lucius X masquinongy PCR
masquinongy
Omisco Percopsis omiscomaycus IVb N Isolement du virus, ND O ND 2 USGS/NACSE database
séquengage
. . . Isolement du virus, .
Crapet calicot Pomoxis annuluris IVb N RT-PCR, IHC o 0] o 2 Al-Hussinee et al., 2011
_Cypnn-'sucet. Catostomus commersonii IVb RT-PCR, ND 2 Cornwell et al., 2011
(= Meunier noir) séguencage
[Yellow croaker] Larimichthys polyactis \Y PCR ND 2 Lee et al., 2007
[Yoshinobori . . Isolement du virus,
(= Japanese goby)] Rhinogobius sp IVb RT-PCR ND 2 Ito & Olesen, 2013
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Nom vernaculaire Genre Espece Génotype Etape 1 : Etape 2: Etape 3 : Catégorie Références
Voie de Identification de Preuve de I'infection de résultat
transmission I'agent pathogéne
A | B C
Catégorie 3
Morue charbonniére Anoplopoma | fimbria | ND | N PCR | ND [ ND [ ND | O] 3 | Hedrick et al., 2003
Catégorie 4
L’absence de sensibilité des espéces suivantes a I'infection par le virus de la septicémie hémorragique virale n'a pas été démontrée.
Vecteurs
Amphipode Hyalellea spp Vb N rRT-PCR ND N N N 3 Throckmorton et al., 2017
Isolement du virus,
Amphipode Diporeia spp Vb N RT-PCR, ND (0] N N 3 Faisal & Winters, 2011
séquencage
Tortue serpentine Chelydra serpentine Vb IP/E RT-PCR ND N N O 2 Goodwin & Merry, 2011
Isolement du virus,
Sangsue lugubre Myzobdella lugubris Vb N RT-PCR, ND (0] N N 3 Faisal & Schultz, 2009
séquencage
Tortue géographique Grapetemys geographica Vb IP/IE Cultlg?r_(;e(lzlllj?lalre, ND (0] N (@] 2 Goodwin & Merry, 2011
[Water flea] Moina macrocopa la N Culture cellulaire, N O N N 3 Ito & Olesen, 2017
RT-PCR
Especes dont la sensibilité a été évaluée mais pour lesquelles I'insuffisance ou I'absence de preuves scientifiques n’'a pas permis de les classer dans une catégorie de résultats
[Black rockfish] Sebastes inermis
Pagre téte noire Acanthopagrus schlegeli
_ Saumon . Oncorhynchus keta
(= saumon chien)
Carlottin anglais Parophrys vetulus
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Etape 1: Etape 2 : a ) L
Nom vernaculaire Genre Espece Génotype Voie de Identification de Etape’_3 o Cate?gorle Références
. , N Preuve de I'infection de résultat
transmission I’agent pathogene
A B C
Truite dorée Oncorhynchus aguabonita

Poisson rouge

(= cyprin doré ; Carassius auratus
= carpe dorée)

Mérou rouge tacheté Epinephelus akaara Pas de classement dans une des catégories de résultats
Sériole du Japon Seriola quinqueradiata Pas de classement dans une des catégories de résultats
[Korean rockfish] Sebastes schlegeli Pas de classement dans une des catégories de résultats
[Marbled flounder] Pleuronectes yokohamae Pas de classement dans une des catégories de résultats

Lirzgirf(i)cﬁsu Entosphenus tridentatus Pas de classement dans une des catégories de résultats
Dorade japonaise Pagrus major Pas de classement dans une des catégories de résultats
Lamproie Petromyzon marinus Pas de classement dans une des catégories de résultats
Saumon rouge Oncorhynchus nerka Pas de classement dans une des catégories de résultats
Hybrides de
Salvelinus Salvelinus namaycus_h X Pas de classement dans une des catégories de résultats
namaycush X fontinalis

Salvelinus fontinalis)

[Tube-snout] Aulorhynchus flavidus Pas de classement dans une des catégories de résultats
[Yellowback Dentex tumifrons Pas de classement dans une des catégories de résultats
seabream]

Les noms vernaculaires des espéces de poissons figurant dans le tableau sont ceux de la base de données FAOTERM (http://www.fao.org/faoterm/collection/faoterm/en/). Les noms scientifiques de
poissons figurant dans le tableau sont ceux de la base de données FISHBASE (https://www.fishbase.se/search.php). Lorsque le nom vernaculaire d’une espéce n’est pas répertorié dans FAOTERM,
c’est celui de la base de données FISHBASE qui est utilisé.
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RAPPORT DE REUNION DU GROUPE AD HOC SUR LA SENSIBILITE
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Termes de référence

Contexte

Un nouveau chapitre 1.5. « Critéres d’inclusion dans la liste des espéces sensibles a une infection par un agent
pathogéne spécifique » a été ajouté dans I’édition de 2014 du Code aquatique. Ce chapitre a pour objet de fournir des
critéres permettant de déterminer les espéces hotes devant étre incluses dans la liste des espéces sensibles de I’article
X.X.2. de chacun des chapitres spécifiques aux maladies listées du Code aquatique. Les critéres seront progressivement
appliqués a chacun des chapitres spécifiques aux maladies listées du Code aquatique.

Avant d’introduire la moindre modification dans la liste des espéces sensibles figurant dans les articles X.X.2. des
chapitres spécifiques aux maladies du Code aquatique, les groupes ad hoc communiqueront les évaluations réalisées
aux Etats Membres pour avis.

Les espéces, dont la sensibilité est démontrée par un certain nombre d’éléments, sans toutefois que ces éléments soient
suffisamment probants au sens de I’approche décrite dans I’article 1.5.3. du Code aquatique, seront incluses dans le
chapitre spécifique a la maladie concernée du Manuel aquatique, accompagnée des justifications nécessaires.

Objectif

Le groupe ad hoc de I’OIE sur la sensibilité des especes des poissons aux maladies de la liste de I’OIE sera chargé de
réaliser les évaluations pour les dix maladies des poissons listées par I’OIE.

Termes de référence

1. Prendre en compte les éléments probants requis pour satisfaire aux critéres décrits dans le chapitre 1.5.

2. Etudier la littérature scientifique consacrée a la sensibilité des espéces aux maladies des poissons listées par I’OIE.
3. Proposer les espéces sensibles aux maladies des poissons listées par I’OIE, en vertu de I’article 1.5.7.

4. Proposer les espéces sensibles aux maladies des poissons listées par I’OIE, en vertu de I’article 1.5.8.

Résultats attendus du Groupe ad hoc

1. Etablir la liste des espéces sensibles destinée a figurer dans I’article X.X.2. de chacun des chapitres spécifiques
aux maladies du Code aquatique.

2. Etablir la liste des espéces pour lesquelles la sensibilité n'a pu étre explicitement démontrée, destinée a figurer
dans le paragraphe 2.2.2. de chacun des chapitres spécifiques aux maladies du Manuel aquatique.

3. Rédiger un rapport et le soumettre a la Commission des animaux aquatiques afin que celle-ci I’examine lors de sa
réunion de septembre 2019.
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